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Introduction
The diversity of traits in the U.S. Cotton Germplasm
Collection (landraces,  exotic and wild species) has proven 
to be a resource for cotton breeders to introduce valuable 
genes into a breeding program.  The Texas A&M AgriLife 
Research Cotton Improvement Program at Lubbock has 
been actively screening the cotton collection for potential 
trait improvements under the categories of abiotic and 
biotic stress,  as well as phenotypic documentation 
(Table 1).  These include:  growth studies, documenting 
contrasting seedling development, determined by 
evaluating plant biomass;  hydroponic screening,  to 
understand the plant’s response to saline conditions;  and 
using both free‐choice and no‐choice screening methods 
for assessing plant’s tolerance to thrips injury. 

Objective
Utilization of the greenhouse facility has enabled 
investigators to evaluate species diversity on a 
systematic, morphological and physiological basis. In this 
review, the collection’s diversity will be highlighted by 
the evaluation efforts made from the above categories.

Methods
Acquisition
‐25 to 50 seed acquired from USDA Cotton Collection
‐Registration of samples, enter passport data into 
inventory 

Regeneration
‐Increase seed in greenhouse
‐Follow best management procedures to maintain 
genetic integrity of accessions

Characterization
‐Use of descriptors list
‐Data collected in order of plant development eg.  
seedling,  vegetative,  inflorescence & fruit

Documentation
‐Maintaining and importing data & digital images into 
a gene bank management system

Utilization
‐Screening for abiotic and biotic stress
‐Developing core collections that can be used for pre‐
breeding material

Table  1.  A reference table of Gossypium accessions increased, method evaluated , and documented.  (symbol keys BELOW)

Summary
‐Over 800 cottons have been documented and/or screened.

‐Methodologies have been developed to screen in all areas of interest.
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KEY TO SEED UTILIZATION CODESKEY TO GOSSYPIUM SPECIES CODES
TEX– hirsutum (primarily)
A1 – herbaceum
A2 – arboreum

(AD)3 – tomentosum
(AD)4 – mustelinum
(AD)5 – darwinii

B1 – anomalum
C1 – sturtianum
C1N1 – nandewarense

(AD)3 – tomentosum
(AD)4 – mustelinum
(AD)5 – darwinii

C3 – australe
C9 – nelsonii
SA – hirsutum

GB– barbadense

‐Useful characteristics have been found 
in all areas of study and have been 
incorporated into the breeding 
program.
‐Digital photographs will be included in 
an online database allowing researchers 
to see characteristics of interest.
‐Work has led to success in the 
competitive granting arena allowing for 
research to expand.

UTILIZATION DESCRIPTION CODE PREFIX
Regeneration Seed Increase yes
Abiotic Stress Salinity Screening SS
Biotic Stress Thrips Screening TS

UTILIZATION DESCRIPTION CODE PREFIX
Phenotyping Plant Biomass Evaluation PBE
Phenotyping Digital Image Documentation DD
Production Fiber Analysis FA
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